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研究成果の概要（和文）：精子形成における転写調節因子による転写調節機構を明らかにするため、精巣特異的に発現
することが推定されたホメオドメインタンパク質Nkx2-6の発現と機能について解析を行った。その結果、マウスではNk
x2-6は精巣で最も高発現が見られ、特に精子細胞で発現している事が示唆された。また、Prm1およびAkap3遺伝子はNkx
2-6によって転写調節される可能性が示唆された。本研究により、Nkx2-6による雄性生殖細胞の分化に伴う遺伝子発現
の調節機構の一端が明らかにされた。

研究成果の概要（英文）：To clarify the role of transcription factors in the control of gene expression in 
spermatogenesis, we analyzed expression and function of a homeodomain protein, Nkx2-6, that was estimated 
to be a testis-specific expressed protein. We found that Nkx2-6 was mainly expressed in testis, and that 
spermatids highly expressed this protein. In addition, we found that Nkx2-6 had potential as a 
gene-expression regulator of testis-specific genes, Prm1 and Akap3. In this study, we show part of the 
function of Nkx2-6 in regulation gene expression associated with spermatogenesis.

研究分野： 実験動物学

キーワード： 精子形成　ホメオドメインタンパク質　転写調節
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