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研究成果の概要（和文）：　次世代シークエンサーを用いて個体内で発現する抗体分子群のRNA配列を網羅的に
取得し、抗体のV(D)J再構成により形成される抗原認識多様性の空間、すなわち抗体レパトア空間の全体像を可
視化してその動態を記述する新規解析システムを構築した。
　マウス個体内で形成される抗体レパトアの発生過程、抗原刺激による抗体レパトア動態力学の全視野的解析、
新規抗体分子配列の遺伝子合成による逆遺伝学的発現とウェット実験による抗原結合性確認、レパトア形成にお
けるプレB細胞受容体の役割、などの研究を通して多くの重要な新知見を得た。
　新興感染症に対する抗体医薬開発や新規ワクチン開発などに応用できる。

研究成果の概要（英文）：  The novel system for visualization and dynamics analysis of holistic 
antibody repertoire space, that is generated by V(D)J-rearrangement forming the diversity of antigen
 recognition, by exhaustive RNA sequencing was successfully established. 
  The process of mouse antibody repertoire development, the response dynamics of antibody repertoire
 on antigen stimulation, the expression of important antibody molecules through gene-synthesis and 
reverse genetics, and the role of pre-B cell receptor on the repertoire formation were examined by 
the new system and the several important findings were obtained. 
  This novel analysis system is applicable for the development of antibody drugs against newly 
emerging infectious diseases and for planning the vaccine developments.

研究分野： 免疫学
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