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研究成果の概要（和文）：抗体医薬品には往々にして中和抗体（Anti-Drug Antibodies:ADAs）が産生され、そ
の機能が消失する場合がある。医療費削減の観点から、ADAsの産生を抑制する方法の開発は喫緊の課題である。
普遍的に抗体医薬品に対するADAsを抑制するため、本研究では、抗体医薬品（ヒト型）のFabの定常部（全ての
ヒト型Fabに共通した部位）を修飾し、その構造安定性を変動させ、ADAsの産生を抑制できるかどうかの研究を
実施した。

研究成果の概要（英文）：Anti-Drug Antibodies (ADAs) are often found in patients whom therapeutic 
antibodies are administrated. ADAs will lead the attenuation of medical effects of therapeutic 
antibodies. From the standpoints of reduction in medical costs, we should develop the method to 
depress ADAs as early as possible. In order to depress ADAs in general, we focus on the constant 
region of humanized Fab, which are common in therapeutic antibodies. In this study, we prepared the 
humanized Fab with different conformational stability  by the modification of  the constant regions 
and examined the immunogenicities of these human Fab with different conformational stabilities. 

研究分野：応用薬理学、抗体工学

キーワード： antibody　stability　immunolgy　Anti-Drug Antibodies　Derp2　Fab
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に多くの変異体を作成できるという利点を
持っているので、野生型
異体を調製できた。しかし、
入手できたが、変異体によっては発現量が低
下したものが多かった。詳細は不明であるが、
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