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研究成果の概要（和文）：非アルコール性脂肪肝のなかでも、遺伝的関与が強いことが予想される非肥満脂肪肝
に着目し、そのゲノムワイド関連解析を、東北メディカルメガバンクとの共同研究として実施した。その結果、
6番、7番、12番、13番染色体に新規候補遺伝子領域を見出した。13番染色体の候補領域近傍の4遺伝子の機能的
スクリーニングによって、候補遺伝子の絞り込みに成功した。また、6番染色体の関連領域はHLA遺伝子群近傍に
マップされた。大規模な腸内細菌叢解析を行った結果、脂肪肝ではコントロールに比べて腸内細菌叢の多様性が
著しく低下し、糖・脂質代謝に有益な細菌種の低下が認められ、HLAリスクアレル保因者にも同様の傾向が認め
られた。

研究成果の概要（英文）：Non-alcoholic fatty liver disease (NAFLD) is supposed to manifest its 
metabolic phenotype in the liver, but it is common to have lean individuals who are diagnosed with 
NAFLD. metabolically healthy normal-weight NAFLD patients (n=275) were compared with non-NAFLD 
controls (n=1,411) adjusted for age, sex, and alcohol consumption by a genome-wide association study
 (GWAS). HLA in chr6, MIR548F3 in chr7, MYL2 in chr12 and GPC6 in chr13 were suggested by the GWAS, 
which were further assessed by SNP association analysis of whole NAFLD against non-NAFLD in 9,726 
members of the general population. The lead SNP in chr6 was significantly replicated with increased 
NAFLD risk. Imputation based and next generation sequence-based typing of HLA showed the significant
 increase of the HLA-B*54:01 allele. Fecal metagenomic analysis of 3,420 members of the general 
population showed significant dissimilarity in beta-diversity analysis of HLA-B*54:01 allele 
carriers.

研究分野： 人類遺伝学

キーワード： 非アルコール性脂肪肝　ゲノムワイド関連解析　腸内細菌叢

  １版

令和

研究成果の学術的意義や社会的意義
糖尿病や肥満などを合併しない脂肪肝の遺伝的背景を調べることによって、新たな関連する遺伝子座、HLAを発
見した。どのようにHLAが脂肪肝の易罹患性に関わるかについて、脂肪肝との深い関連が観察されている腸内細
菌叢を調べた結果、脂肪肝のリスクを高めるHLAタイプを持つ人は脂肪肝を発症しやすい特徴を持つことが明ら
かになった。メタボリック症候群の増加に伴って脂肪肝の有病率も高まっており、病状が進行すれば肝硬変から
肝癌の原因にもなる脂肪肝炎は将来、ウイルス性肝炎を凌駕する肝疾患となることが危惧されている。今回の発
見によって、脂肪肝の予防や治療に新たな戦略を生み出すきっかけになることが期待される。

※科研費による研究は、研究者の自覚と責任において実施するものです。そのため、研究の実施や研究成果の公表等に
ついては、国の要請等に基づくものではなく、その研究成果に関する見解や責任は、研究者個人に帰属されます。



様 式 Ｃ－１９、Ｆ－１９－１、Ｚ－１９（共通） 
１．研究開始当初の背景 
(1) 非アルコール性脂肪肝（NAFLD）は心血管性疾患の独立したリスク因子であることが、明
らかにされ、生活習慣の欧米化に伴い、動脈硬化を基盤とした虚血性心疾患、脳卒中による死亡
が死因の第１位を占める我が国においても、NAFLD の臨床的ならびに公衆衛生学的意義を明ら
かにする重要性が高まっていた。NAFLD の病態には肥満、とりわけメタボリック症候群に伴う
インスリン抵抗性が中心的役割を行っているとされていたが、肥満を認めない NAFLD が、日
本人には多いことが知られており［1］、インスリン抵抗性以外のメカニズムを明らかにする必要
があった。これらの非肥満 NAFLD（lean-NAFLD）は、軽度の脂肪蓄積でも、NAFLD を生じ
やすい遺伝的背景があると考えられるが、NAFLD のゲノムワイド SNP 関連解析（GWAS）に
よって明らかになった PNPLA3 や TM6SF2 遺伝子の関連 SNP では、lean-NAFLD の遺伝的
背景を説明しきれなかった。 
 
(2) 一方、NAFLD と NASH の易罹患性には、最近、我々の体内に共生する第２のゲノム、腸
内細菌叢が関わるのではないかと考えられるようになってきた。特定の細菌種の増加を指摘す
るグループもあるが、正反対の結果を示すグループもあり、更なる大規模な集団を用いた検証の
必要性と同時に、宿主側の遺伝子多型や lean-NAFLD や obese-non-NAFLD など様々な層別化
を行った遺伝疫学解析の必要性が示唆されていた。 
 
２．研究の目的 
NAFLD に関連する遺伝要因の解明と腸内細菌叢などの環境要因との相互作用を明らかにする
こと、NAFLD 関連新規代謝パスウェイを明らかにすることを、本研究の目的とし、それらを達
成するために必要な以下の到達目標を設定した。 
(1)  NAFLD に関連する遺伝要因と環境要因の解明 
① 内臓脂肪蓄積レベルと健診データ、腸内細菌叢データ、生活習慣の附随したゲノムコホー

ト集団の構築 
② 構築したゲノムパネルを用いた関連解析によって NAFLD の新規関連遺伝子の同定 
③ 別の日本人ゲノムや東アジア他民族ゲノムパネルにおける遺伝的関連の検証 
④ 腸内細菌叢と NAFLD との関連解析を行い、ホストゲノム多型との相互作用の検討 
 

(2) 新規関連遺伝子に関わるパスウェイの解明 
① 遺伝解析に基づいて同定された新規 NAFLD 関連遺伝子のウイルスベクターを用いた機

能的検証ならびに関連する代謝パスウェイの探索 
② 新規関連遺伝子産物が関与する分子間相互作用の探索と in vivo における機能的検証 
③ 分子間相互作用する分子における遺伝子変異を複数のゲノムバンクを用いて探索 

 
３．研究の方法 
(1) 内臓脂肪蓄積レベルと健診データ、腸内細菌叢データの附随したゲノムコホート集団の構
築：自治医科大学付属病院健診センターにおいて、インフォームドコンセントを取得後、末梢血
より、ゲノム DNA、RNA、血清を、便潜血サンプルより腸内細菌叢ゲノムを 2 年程度の期間をか
けて、3,420 名分離・保存した。各個人の腸内細菌叢は、イルミナ MiSeqを用いた 16sメタゲノ
ム解析によって決定した。自治医科大学付属病院健診センター由来のゲノム DNA は、2009〜11
年にかけて収集したものと合わせて、5,649 サンプルであり、そのうち 785 サンプルは 2 回リク
ルートされ、経時的変化を追跡可能であった。 
 
(2) 構築したゲノムパネルを用いた集団遺伝的関連解析：参加者の中からlean-NAFLDを抽出し、
SNPアレイを用いてゲノムワイドなSNPタイピングを行い、東北メディカルメガバンクの非NAFLD
集団とのゲノムワイド関連解析（GWAS）を実施した。GWASによってノミネートされた lead SNPs
を、自治医科大学付属病院健診センター由来の 5,649サンプルと日本全国から収集された 21,000
人のゲノムの中で脂肪肝の有無のデータが付随した4077サンプル、合計9,726サンプルを用い、
全 NAFLDの case control studyによって検証した。 

 
(3) 遺伝解析に基づいて同定された脂質関連遺伝子のノックアウトマウスを用いた機能的検証
ならびに関連する代謝パスウェイの探索：遺伝解析研究によって明らかになった脂質代謝なら
びに NAFLD関連遺伝子を、モデルマウスを用いた機能的検証を進めた。また、それぞれの遺伝子
の発現変化をもたらした臓器における発現プロファイルを、発現アレイならびに RNAseqを用い
ることによって解析し、表現型と関連の深い代謝パスウェイの探索を行った。 
 
４．研究成果 
(1) ゲノムコホート集団のクリニカルデータと脂肪肝との関連：9,726 サンプルからアルコー
ル過剰摂取群（>30g/day）を除いた 7,750 例のクリニカルデータを解析した結果、BMI<25 の脂
肪肝であっても、BMI、腹囲、血中中性脂肪、コレステロール、HbA1c の平均値は非 NAFLD に比
べて軽度だが有意に高いことが判明した。そこで、肥満指標が最も小さい NAFLD 診断例を 288 名
抽出した結果、それらの指標は、非 NAFLDと差が見られなくなり（図１）、この集団を GWASのケ



ース群とした。 

図１．男女別 GWAS case群、obese NAFLD群（BMI>25）、non-obese NAFLD群（BMI<25）、non 
NAFLD群の BMI 分布（積み上げヒストグラム） 

 
(2) GWAS：288 例の全ゲノム SNPタイピングを dish QCと PI-HATにて評価した結果、275 例が
ケース群として残り、東北メディカルメガバンクの非 NAFLD 集団 1,411 例とロジスティック解
析モデルによって関連を評価した。その結果、集団の階層化による補正を入れない場合には、
chr6（lead SNP:rs2076530 (P=6.73E-08), 候補遺伝子 BTLN2を含む HLA遺伝子群（図２））、chr7
（lead SNP: rs2189883 (P=4.25E-07), 候補遺伝子 MIR548F3）、chr12（lead SNP: rs2071629 
(P=4.39E-07), 候補遺伝子 MYL2-ALDH2）、chr13（lead SNP: rs59980018 (P=5.43E-07)候補遺伝
子 GPC6）が suggestive levelではあるものの、関連を示唆する新規遺伝子座として浮かび上が
った。 
 

 

図２．GWAS において suggestive level

の関連を示した chr6 遺伝子座の

regional plot 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

(3) 全NAFLDを対象にした検証：全NAFLD とrs2076529 (D’=1.00 and r2=0.78 with rs2076530), 

rs2189883, rs2071629, rs5998001との関連を性別と HbA1cとを説明変数に加えたロジスティッ

ク解析モデルによって関連を評価した結果、rs2076529 (OR 1.19, 95%CI 1.11-1.28, P=2.10E-

06)と rs2189883 (OR 1.15, 95%CI 1.04-1.27, P=6.19E-03)の minor alleleは全 NAFLDに対し

てもリスクファクターとなることが示された。 

 

(4) HLA 座とアレルとの関連解析：chr6の lead SNP rs2076529は、HLA-Bと-DRB1の中間に位

置し、minor alleleは Butyrophilin Like 2 (BTNL2)遺伝子の premature truncation SNPであ

るとともに、サルコイドーシスや１型糖尿病など様々な疾患の感受性遺伝子の候補とされてき

た。また、HLAと chr7の関連領域は先行する GWAS研究において脂質異常症や肥満とも関連を示

すことが明らかにされており［2,3］、これらの領域が脂肪肝にも関連していることが示唆された。

巨大な連鎖不平衡ブロックを形成する HLA 領域の中で高度な多様性を示す HLA-A, -B, -C, -
DRB1, -DQB1, -DPB1と、lean NAFLDとの関連を inputationを用いたタイピングによって検討

した結果、HLA-B（P=0.028）、-DRB1（P=0.0005）、-DQB1（P=0.0065）に明らかなアレル頻度分布

の偏りが観察され、HLA-B*40:01, -B*54:01, HLA-C*03:04, HLA-DRB1*04:04, -DRB1*04:05, -
DRB1*12:02, HLA-DQB1*04:01のアレル頻度に明らかな差が見出された。これを検証するために、

自治医科大学付属病院健診センター由来の 5,649 サンプルの HLA-A, -B, -C, -DQB1, -DPB1

0

50

100

150

200

250

300

350

400

450

500

13 15 17 19 21 23 25 27 29 31 33 35 37 39 41 43 45
0

100

200

300

400

500

600

13 15 17 19 21 23 25 27 29 31 33 35 37 39 41 43 45

GWAS case

obese NAFLD

non obese
NAFLD
non NAFLD

A B
Male Female

(BMI)

(n) (n)

Supplementary fig.1

0

2

4

6

8

10

−
lo

g 1
0(p
−v

al
ue

)

0

20

40

60

80

100 R
ecom

bination rate (cM
/M

b)

●
●

●
● ●● ●

●

●● ●
●

●●●
●

●

● ●●
●

●

●●

●

●

●

●

●

●

●
●
●

●
●

●
●
●●
●

●

● ●●

●

●●
●

●●
●

●

●

●

●

●●

●
●●

●
●

●●

●
●●
●

●
●
●

●

●●

●●
●

●

●

●
●
●

●
●

●●

●
●
●

●●

●●●

●

●
●

●●

●

●

●

●●

●
●
●●
●
●
●

●

●

●

●
●

●●

●
●●
●●
●
●

●
●●●●
●
●●●

●●

●●
●
●●
●
●●

●

●

●●
●●

●

●
●
●●●
●
●●

●

●

●

●

●

●●

●

●

●

●●

●●

●

●

●●●

●

●
●
●

●

●

●

●
●
●●
●●

●

●●●●●●

●

●●●

●

●

●

●●●

●

●

●

●
●●
●
●

●

●

●●

●

●
●●●●●
●●
●
●
●
●●
●●●●●●●

●

●
●●
●●
●
●●

●

●
●

●

●
●
●

●

●●

●
●

●

●●

●
●●●

●●

●●
●●
●
●●●

●

●●

●
●

●
●

●●
●●●●●

●

●
●●●

●

●●
●

●●

●●

●●

●

●●●
●
●

●●

●

●

●●●●

●

●●●●
●

●

●

●

●●

●

●●●●
●
●
●
●
●●
●●●●●●●

●

●
●
●●

●

●

●

●
●●

●

●●●
●
●●●
●●

●●

●
●
●
●
●●●

●

●
●
●
●●

●

●
●●

●

●●
●●
●
●
●●●●
●
●●●●●●●●●●●
●●●●●●●●●●●●

●

●
●●
●

●

●

●●●●
●
●●●●●●●●●●●●
●
●●●●

●

●

●

●

●

●●●●●
●
●●●●●
●●●●●

●
●

●
●

●

●

●

●●

●

●●●

●

●
●
●●
●
●●●●
●
●
●●

●●●

●

●●●●●●

●

●
●●●
●●●●

●

●●●●●●
●
●●
●
●

●

●

●

●●●●●●●
●
●●●
●
●
●
●●●
●
●●●●

●

●●
●
●●

●

●
●
●●●
●
●●●●●●●
●
●
●
●●●●●

●

●●●●●●●●●●
●

●
●●●
●

●●●●●●
●
●
●
●

●

●●●●●●●●●●
●
●●●●●●●●
●
●●
●
●●●●●●●●●●

●

●●●

●

●●●●●●●●●●●●
●●●●
●
●●●
●

●

●●

●

●●
●

●
●●●●●●
●
●●●●●

●

●●
●●●●●●●●●●●
●●●●
●●
●●●●
●●●
●
●●●●●●●
●
●●●

●

●

●
●

●
●
●●●●●●●●●●
●●●●
●
●●●
●●●●●●●
●●

●
●

●
●
●

●

●●●●●●●

●

●
●

●

●

●
●
●
●
●
●
●
●

●●●
●
●●●●●
●

●

●

●

●●●

●

●●●
●
●
●●
●●●
●
●
●●
●
●●●●
●
●●
●

●●
●●
●

●●
●

●●
●
●
●●●●●●

●

●●●●●
●●●●
●
●●
●
●●●
●
●

●

●●
●
●●
●●

●

●●

●●

●●
●●●●
●
●

●
●●●●●●
●●●●●●●
●
●●
●
●●●●●
●●●●●

●

●●●

●

●●

●

●●●●●
●●●

●

●●●

●

●●
●●
●

●

●

●

●●
●●
●
●

●

●●●●●●
●

●

●

●

●●●
●
●●
●●●●

●

●
●

●

●
●

●

●
●

●
●●
●●●●●
●●

●
●

●

●
●●●●

●
●

●●
●
●

●●●

●●

●

●●●●
●●
●
●●
●●●
●

●

●●
●
●●●●●

●
●
●
●●
●●

●

●●●●●
●
●●●●●●●

●

●●●

●

●●●●●●●●
●
●
●
●●●●●●●●●

●

●

●

●●●

●

●

●

●●●
●
●
●

●

●●
●●

●●

●

●

●

●●●●
●
●●●●
●●

●●

●
●
●●●●

●

●
●

●

●●

●

●●
●●●
●
●
●

●●
●
●
●●
●●
●
●●

●

●

●

●●
●

●

●●
●
●●
●
●

●

●●
●
●

●

●

●

●
●

●
●
●●●●●

●

●
●

●
●
●●●
●
●
●●
●

●
●●●
●
●
●

●

●●

●
●

●●●
●
●

●

●●●

●

●●●●●●
●
●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●

●

●
●
●●●●●●●●●●

●

●●

●

●
●
●●
●●●●●
●
●●●●●●●●●●●●●●●●●●
●●●●
●

●

●●
●●●●●●
●●

●

●
●
●
●
●

●

●●

●
●●
●

●

●●●

●
●

●

●●
●●●
●●

●

●●
●
●
●

●●●●
●
●
●
●●●
●●●

●

●●●●●●●●●
●●●●●●

●

●●●●●●●●●●●●●●●●●
●
●●●
●●●
●●

●

●
●
●●●●

●

●●
●
●

●

●●

●

●

●
●

●●●

●
●●
●

●●●●●●

●

●

●●●

●

●●●
●
●
●●●●
●

●

●

●●
●

●

●●●
●
●
●

●

●

●

●

●
●

●●
●

●

●●
●●

●

●

●

●

●●

●
●

●●●

●●
●

●

●●●●●
●
●●
●
●●●
●
●●●●
●
●●●●●●●●●
●
●●
●●
●●●●●●●●●●
●

●

●
●
●

●
●

●

●
●
●●●●●●
●●
●

●
●●
●

●

●

●●

●●●
●
●●

●

●
●
●

●

●

●

●●●
●

●
●
●

●●●●●●

●

●

●
●
●●

●

●
●●

●●●●●●

●●
●
●●●●
●
●

●●●●●●●●●●●●●
●●●●

●

●●
●
●

●

●
●
●●●●●

●
●
●
●

●

●●
●

●

●
●

●
●

●

●

●

●●●●●

●

●●●

●

●

●

●
●●●

●
●

●●

●

●●

●

●

●
●
●●●

●●●
●●●

●

●

●
●
●
●

●

●

●

●

●●
●
●●

●
●
●

●

●●
●●
●
●●●●
●

●

●

●

●●
●

●

●
●
●

●●
●

●
●●
●
●
●
●●●
●●●●
●
●

●
●
●

●
●
●●
●

●●●●●●●
●

●●●●

●

●

●

●
●

●●●
●
●●
●
●●

●●
●
●
●
●
●●
●●●●

●

●
●
●●●

●

●
●

●

●●●●

●
●
●●●

●●●●●●
●
●●●
●
●
●
●

●
●

●

●

●●
●
●●
●
●●●●●
●
●
●●●●●●●●
●
●

●

●●●
●
●●
●

●
●●

●●●
●
●

●●
●●
●
●●●●●●
●●●●

●

●●●●●●
●
●●●●●●●

●
●

●●

●●●●●●●●●●
●●●●
●
●●
●

●
●●
●
●●●
●
●●
●●●

●

●

●
●
●●●
●
●
●

●

●
●●●●●●●●

●

●
●

●
●●●
●
●●●●●●●●●●
●●●●●●●

●

●●●●
●
●

●

●●●●●●●●●●●●●●●

●

●
●
●●●●●●

●

●●●
●

●
●

●●●
●●●

●

●●

●

●●●●●●●●●
●
●●●●●●●●

●

●
●●●●
●●●●●●
●●

●

●
●●●●
●
●
●●

●
●●●
●
●●●●●

●

●
●●
●●●●
●
●●
●

●
●●●●●●●●●●●●

●
●

●●
●

●●●

●

●
●
●
●●

●
●
●●
●●
●

●
●●●●●
●●
●●
●

●

●●
●●●●●●●●●●
●
●

●

●
●●●

●

●

●●

●

●

●

●

●●●

●

●
●●●

●

●●●●●
●
●●●●●

●

●

●

●●●●●●●

●
●
●
●
●
●●
●
●●●
●●
●●●●●●●●●●
●
●●
●
●

●●●●
●
●●●●●

●

●●●
●
●

●

●
●●●
●
●●

●
●

●

●
●
●●
●●●●

●●●

●

●●

●

●

●
●●

●
●●

●
●

●●

●

●●●

●
●●

●

●●

●●●●
●
●●
●●●
●●
●

●

●

●
●●●●

●●

●

●
●

●

●

●
●

●●●●●●

●

●●

●

●

●

●

●

●
●
●●●●

●

●
●●

●●●●●●
●
●●
●

●

●
●
●●●

●●●

●

●
●

●●
●●●
●
●
●●●●●

●

●

●

●
●

●
●

●

●

●

●

●
●

●

●●

●●

●
●

●●

●

●

●

●

●

●

●●●

●●●●●

●
●

●●
●●

●

●

●
●
●●

●
●

●

●●●●
●
●●●
●

●●●●●●●●
●
●

●

●
●
●●●●
●●

●●

●
●●●
●●
●●

●

●

●●●●●●●●●●●
●
●●●●●●●●●●●
●●●

●
●

●

●●●
●●
●●

●

●
●
●●●

●

●

●

●
●●

●

●

●

●●
●
●

●

●●●
●
●●
●
●●●●●
●
●

●

●
●●●●●●●●●●●
●

●
●●

●

●●

●

●

●

●●
●
●
●●●
●
●●●●●

●

●●

●

●●●
●
●

●

●

●

●●●●

●

●

●●

●●
●●

●

●
●
●●●

●

●●●●●●●
●
●
●

●
●●●

●
●●●●●●●

●

●
●●
●
●

●

●●
●
●●
●

●
●●●●●

●

●●
●
●

●
●

●●

●

●●●

●●

●●●
●

●●
●

●
●
●

●

●●●

●
●

●●

●

●

●
●

●

●

●●

●

●
●

●

●●

●
●●
●●

●
●

●

●●

●

●●

●●●

●●

●●

●

●●

●
●

●
●
●

●

●●

●

●

●
●

●

●●
●●●●

●

●

●●
●

●

●
●

●

●

●

●●

●
●

●
●●

●●●
●

●●

●

●

●

●●

●

●●

●

●●

●

●
●●

●●●
●
●●
●
●
●●

●

●●
●
●
●

●●

●
●

●

●

●

●
●
●

●
●●
●

●

●

●●
●●
●
●●

●

●●●

●

●

●

●

●

●●●●
●
●●
●
●
●●●
●●
●●●

●

●●●●
●●
●●
●
●
●●
●
●
●●
●●●●●
●

●
●
●●
●
●●●

●●
●●●
●
●
●

●

●

●●●●
●
●●
●

●●

●●

●
●
●

●●

●

●

●

●
●●●●
●

●

●●●●
●

●

●●

●

●●●●

●

●●
●
●

●

●

●

●●●●●●●
●

●

●●●●●●●

●

●●●●●

●

●
●●

●

●
●

●●
●●
●●●●
●

●
●
●●●●●●●●●

●●●

●

●

●●●

●

●●

●
●

●

●●

●

●

●●

●

●
●
●●●
●

●

●●●●●
●
●●

●

●
●
●●
●
●
●
●●
●●
●
●

●

●●●●
●
●
●●●●●●●●
●●
●
●
●

●

●●●
●●●

●

●

●

●

●
●

●●

●
●
●●

●
●
●

●

●●

●

●●

●

●
●
●

●●

●●
●●●●

●
●●
●●

●●

●

●●
●●
●

●●
●●

●
●
●●

●●●●●●

●

●●●●●●

●

●●
●●

●●●

●●●●

●

●●●●

●●●

●

●●

●●
●●

●

●●
●●●●●

●

●●

●
●

●
●●

●

●●●
●
●●●●●
●

●

●●●●●●

●

●

●●●●
●

●

●●

●
●

●●●●●●●●
●
●

●●●
●

●●
●
●●●●●
●●

●

●●●●
●●●
●

●●
●
●
●

●

●

●
●

●

●
●

●●●

●

●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●

●

●●●●●●●●

●●●●●●●●●●●●

●

●●●●●

●

●

●

●

●
●●●

●●●●●●●●
●
●●●

●

●●●
●
●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●

●

●
●
●●●●
●●●●

●

●●
●●●

●
●●
●
●
●●●●
●●●●●●●●
●●
●●●●●●●
●●●●●●●●●●●●●●
●
●●

●●●●●●●●●●●●●●
●

●●●
●

●

●

●

●●●
●●

●

●●
●

●

●●
●●

●●●
●●
●
●
●●●
●
●●●●●●●●●●●●●

●●

●

●

●●

●

●

●●●

●

●●●

●

●
●

●

●●●●●

●●

●

●●●

●

●●

●

●

●

●
●
●●●●●●●●●
●

●●●●●
●

●
●●●●
●●●●●●●●

●

●●
●
●

●

●

●

●

●●
●●●●●●●●●●●●●
●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●●
●
●●●

●●●●
●
●●
●

rs2076530

0.2
0.4
0.6
0.8

r2

3 genes
omitted

LOC100507547

PPT2

PPT2−EGFL8

EGFL8

AGPAT1

MIR6721

RNF5

RNF5P1

MIR6833

AGER

PBX2

GPSM3

NOTCH4

C6orf10

HCG23

BTNL2

HLA−DRA

HLA−DRB5

HLA−DRB6

HLA−DRB1

HLA−DQA1

32.2 32.3 32.4 32.5 32.6
Position on chr6 (Mb)

Plotted SNPs

Position on chr6 



（DRB1は偽遺伝子のためタイピングできず）を MiSeqを用いてタイピングし、NAFLD群と非 NAFLD

群間で比較した。その結果、HLA-B 座のアレル頻度分布に偏りが認められ、HLA-B*54:01がリス

クアレル候補であることが明らかになった。 

 

(5) NAFLDと関連アレルにおける腸内細菌叢解析：HLAは免疫関連疾患だけではなく肥満や脂質

異常症などの生活習慣病にも関連を示す。しかし、そのメカニズムは全く明らかにはなっていな

かった。HLAの獲得免疫応答の司令塔としての重要な役割と、NAFLDでは腸内細菌叢の dysbiosis

が重要なリスクとなっていると言われていることから、NAFLDと関連アレルにおける腸内細菌叢

の解析を行った。その結果、lean NAFLDは obese NAFLDと同様に、明らかにα多様性が低下し

ていることが初めて明らかになった。また、rs2076529と HLA-B*54:01の NAFLDリスクアレルキ

ャリアにおける腸内細菌叢を検討した結果、β多様性に明らかな違いが認められるとともに、ム

チナーゼを持ち、肥満や糖・脂質代謝の改善機能があるのではないかと言われている

p_Verrucomicrobia|g_ Akkermansia の[4]有意な減少が認められた。これらの結果から、lean 

NAFLDの GWASから見出された HLAリスクアレルは、腸内細菌叢の dysbiosisを介して NAFLDの

易罹患性に関与している可能性が示唆された。GWAS と腸内細菌叢に関するデータは、2020 年 4

月オンラインジャーナル Hepatology Communicationsに受理された[5]。 

 

(6) 13番染色体に示唆された脂質関連遺伝子のノックアウトマウスを用いた機能的検証ならび

に関連する代謝パスウェイの探索：chr13の lead SNP, rs59980018周辺には既知の NAFLD関連

遺伝子はなく、上下流 200kb に存在している 4 遺伝子を AAV ベクターを用いてマウス肝臓でそ

れぞれノックダウンスクリーニングした結果、１つの遺伝子の発現低下がコリンメチオニン調

整食による脂肪肝を低減することが明かになった。CRISPR/Cas システムを用いて、候補遺伝子

をノックアウトしたマウスを作製し、高脂肪食を負荷した結果、肥満に抵抗性を示すことが明か

になった。この遺伝子の機能的関連はさらに解析中である。 
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