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研究成果の概要（和文）：イネ科作物の重要な病原ウイルスであるイネ萎縮ウイルス（RDV）がどのようにして宿主に
感染し宿主内で増殖していくかというライフサイクルを原子レベルで明らかにしていくことを目指し，構造生物学・生
化学・ウイルス学的手法を駆使して研究を進めた．その結果，粒子形成機構の解明，構造蛋白質やウイルス－宿主間相
互作用因子および感染や増殖に必要な主要因子の構造決定などに成功した．また，RDV完全粒子の構造解析を目指した
Ｘ線結晶構造解析による高分解能構造解析とクライオ電子顕微鏡による非対称構造の決定に向けた条件決定，結晶を必
要としない新しい構造解析法であるコヒーレント回折イメージング法の開発を進めた．

研究成果の概要（英文）：This project aimed to understand the life cycle of Rice dwarf virus, which is the 
causal agent of rice dwarf disease, by various techniques including structural biology, biochemistry, and 
virology. We have succeeded to understand the hierarchical mechanism of self-assembly of virus particle, 
structure determination of viral proteins and major factors that are involved in virus-host interactions, 
infection, and multiplication. We have also succeeded to find the best condition for high resolution 
X-ray diffraction data collection and asymmetrical structure determination by cryo-electron microscopy. 
We also worked on developing the novel structure determination technique, coherent diffraction imaging 
using X-ray free electron laser.

研究分野：構造生物学

キーワード： ウイルス　分子認識と相互作用　Ｘ線結晶構造解析　電子顕微鏡
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