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研究成果の概要（和文）：本研究は，細菌からヒトまで，共通した生命現象のタンパク質の膜組込み過程の解明
のために，YidCならびにSecYEGの結晶構造とその構造に基づく機能解析を進めた。その結果，タンパク質膜組込
み過程の新たなモデルを提唱することができた。本結晶構造解析によりアミノ酸残基レベルでの議論が可能とな
ったため，生体内のタンパク質の成り立ちやタンパク質輸送の基礎研究の発展に大きく貢献する。また，YidC，
SecYEG複合体ともに，細菌の生育に必須の膜タンパク質である。そのため，病原菌のYidCやSecタンパク質を標
的とした新規の抗生物質の開発等の基盤情報として利用されることも期待される。

研究成果の概要（英文）：Crystal structures of full-length and peptide-bound SecYEG were determined. 
The cytoplasmic loop of SecG covers the protein-conducting channel. The cytoplasmic loop of SecG 
blocks protein translocation. Crystal structures of SecDF in I forms are described. The structures 
provide insight into an energy-coupling mechanism for Sec machinery. The structures suggest a 
substrate binding site and a pathway for protons.

研究分野：構造生命科学

キーワード： 蛋白質　Sec　膜タンパク質　タンパク輸送　SecYEG　X線結晶構造解析　膜組込み　構造生命科学
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