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研究成果の概要（和文）：本研究では、形式的に記述された細胞の機能モデルを元に、多数の細胞で構成される臓器モ
デルの記述を行い、さらに、複数の細胞で構成される臓器モデルについて、細胞ごとに時間スケールや空間スケールが
異なる複雑な計算スキームを記述した計算方法記述ファイルを用いて大規模並列計算機でシミュレーションを行うシミ
ュレーションプログラムを自動生成するシステムを実現した。

研究成果の概要（英文）：In this project, we have first proposed an organ level description language which 
can describe organ level model consists of multiple cell models. We also proposed a description language 
with which complex calculation schemes for PDE can be described. Finally, we have constructed a 
simulation program generation system which use organ model which is described by the proposed language 
and calculation scheme which is described by the proposed description language.

研究分野：生体機能シミュレーション
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１． 研究開始当初の背景 
ライフサイエンス分野の研究速度は速く，一
つの現象に限っても，数千種類の物質や反応
の経路が知られていて，さらに日々知見が増
加する場面も多い．このようなモデルを迅速
に構築・評価するために，モデルを数式とし
て記述して，実験条件に応じたプログラムを
自動的に生成する研究が進んでおり，記述形
式として，細胞モデルや代謝経路の記述を目
的とした CellML, SBML, in silico ML等の
研究が進んでいるが，現在は単一細胞や現象
を対象とした集中定数系のモデルが多い．臓
器としての計算を行う場合，反応の伝播や物
質の拡散，位置によるモデルの違い等を再現
するため，3 次元空間に分布する多数のモデ
ルを扱う，分布定数系のモデル記述が必要に
なる．このような研究としては FieldML や
FML,等があるが，現状ではまだモデルを記
述した後の計算エンジンが存在しない等の
問題から，実利用を通した現実的な記述系の
構築は進んでいない状況である． 
 一方，ノートパソコンからスーパーコンピ
ュータまで，計算機は並列化されているにも
かかわらず，並列計算プログラミングの困難
さから，シミュレーション研究の現状では，
特別な専門家が大規模な問題を解く際に並
列化を行う場面以外では，有効に活用されて
いない．臓器レベルのシミュレーションには，
並列化効率を上げることよりも，自動並列化
による簡単な並列化が急務である． 
 そこで，本研究では，心臓の電気的興奮現
象を例として，分布定数系によるモデルの形
式的記述と，分布定数系モデルの自動並列計
算を実現する． 
 
２．研究の目的 
本研究では，次の項目を実現する．(1)組織・
臓器を記述する数式の分布定数系モデルの
記述言語として，複数種類の細胞から構成さ
れる複雑な臓器モデルの形式的記述言語を
確立する．特に，細胞パラメータが空間的に
変化するモデルと，外部から与えられる刺激
等の境界条件が必要十分に記述可能な記述
系を目標とする．(2)数式として表現された分
布定数系モデルを計算機で扱える離散計算
に変換する方式の研究として，従来あまり検
討されて来なかった常微分方程式や偏微分
方程式等の連続式を時間・空間方向に離散化
する方法に関する記述言語を構築し，さらに，
実際に記述された臓器モデルのシミュレー
タとして，モデルからプログラムコードを自
動生成するシステムを実現する．(3) 大規模
離散モデルの自動並列化として，複雑度が高
い多種類の細胞から構成される臓器モデル
の自動並列化を目標とする． 
 
３．研究の方法 
(1) 臓器モデルの記述系構築 
 組織や臓器などの複雑なモデルの記述に
は，モデルを構成する個々の細胞や代謝系な

どのモデルの記述に加えて，要素間に生じる
反応や物質の拡散，多数の細胞等の構成要素
の空間配置とそれらの関係を記述する必要
がある．本研究では，細胞等の要素モデルの
記述には in silico ML 及び SBML を用い
ることを検討し，これらを利用した臓器モデ
ルの記述系として次の要素の記述形式およ
びその処理系を構築する．①心臓における心
房筋細胞，心室筋細胞，洞房結節細胞，プル
キンエ細胞等，複数の細胞モデルが混在する
組織・臓器モデルの記述，②内膜から外膜に
向かって変化する心室筋細胞のように，要素
モデルのパラメータが空間的な分布を持つ
モデルの記述．空間の記述系としては，初年
度は形状変形は扱わないこととし，代謝，電
気，流体のみを対象とした記述を検討し，順
次拡張していくことを検討する．  
  
(2) 分布定数系離散化スキームの記述 
 臓器モデルの記述は，時間・空間方向に連
続な微分方程式として表現される．このよう
な数式は実際に計算機で計算する場合には，
時間・空間方向に離散化し，4 次元空間の格
子上にパラメータが分布するとして，多くの
場合，パラメータの時間発展を計算すること
になる．このとき，微分方程式の離散化にお
いて，離散点からの微分値の計算，離散時間
の微分方程式の数値解法には様々な計算法
があり，さらに複数種類の要素モデルから構
成される複雑なモデルの連成計算を行う場
合には，これらのモデル間の時間・空間の同
期方法を記述する必要がある．このような連
続式の離散化に関しては計算力学分野で精
力的に研究が行われており，本研究では，こ
れらの研究に基づいて①差分に関する離散
化スキーム，②微分方程式の時間発展計算法
の記述，③連成計算における時空間の扱いの
記述に関して形式的記述言語を構築する． 
 
(3) 大規模数式系の並列化 
 記述系によって記述された組織・臓器モデ
ルは，時空間の離散格子点に関する数値計算
式の集合として表現される．従来から提案さ
れている様々な記述言語が広く普及しない
原因の一つに，記述言語で記述されたモデル
を実行するシミュレータが存在しないこと
が挙げられる．本研究では，初年度から，対
象を限定して実際に実行可能なシミュレー
タを構築していく．具体的には，比較的簡易
な単一要素モデルで構成される組織モデル
を対象として，モデルの並列プログラムを自
動生成する処理系を構築する．この場合，従
来から行われている要素分割による並列化
が有効であり，具体的な計算モデルとして，
心臓における興奮伝播現象をとりあげ，中規
模モデルを小規模なＰＣクラスタで計算す
るシステムを実現する． 
 
(4) 複雑なネットワーク構造を持つ細胞モデ
ル計算の並列化 



 ライフサイエンス分野の研究成果を考え
ると，今後はより複雑なモデルについて，中
規模な組織モデルにおける要素間作用の解
析が重要になってくると考えられる．集中定
数系のモデルとして記述される細胞モデル
においても，シグナル伝達系などの計算は複
雑な変数間依存関係を持つネットワークに
なる．従来広く行われてきた要素分割的並列
化は，多量の配列変数に関する一様な数式を
扱う問題に有効であるが，複雑なネットワー
ク構造を持つモデルの並列化には向かない．
ここでは，単一細胞内の代謝ネットワーク等
の複雑なグラフ構造として表現されるモデ
ルについて，グラフの分割アルゴリズムを用
いた自動並列化方式を実現する．このような
並列化は，個々の研究者がデスクトップＰＣ
でモデルを構築する際に極めて有効である
と考えられる． 
 
(5) 臓器モデル実験プロトコル記述言語 
 心臓の興奮伝播現象等を扱う場合，体外式
除細動器等に代表される外部からの電圧刺
激等，境界条件を手続き的に指定することが
必要になる．形式的記述言語によるモデルの
記述と，手続き的記述を合わせてシミュレー
ションを行う場合，記述可能なモデルにギャ
ップがあり，そのギャップが生じないように
記述言語を設計する必要がある．申請者らで
提案している実験プロトコル記述言語は，こ
のような問題を解決したものであり，この方
式を元に，大規模モデルの実験プロトコル記
述系を構築する．また，実験プロトコルとシ
ミュレーションモデルを合わせてプログラ
ムを自動生成するシステムを構築する． 
 
４．研究成果 
(1)集中定数系及び分布定数系モデル計算ス
キーム記述言語 
 
本グループでは，phml で記述された集中定
数系多階層生体機能モデルについて，複数の
時間スケールや計算方法が混在する複雑な
計算スキームを記述する記述言語  TecML 
(Time Evolution Calculation Markup 
Language) を提案した．さらに，この言語を
発展させ，分布定数系モデルについても，基
本的な計算スキームを記述可能な言語を設
計した．TecML を用いることで，複雑な計
算スキームを宣言的に記述することが可能
になり，様々な計算方法をシミュレーション
プログラムとは独立に整備することが可能
になり，多階層生体機能モデルの計算方法の
種類を大きく増やすことができた． 
 
(2)記述言語で記述された分布定数系モデル
に対するプログラム自動生成システム 
 
TecML を用いたシミュレーションを実現す
る汎用ツールとして，CellCompilerを構築し
た．このツールでは，phmlあるいは CellML

で記述された多階層生体機能モデルを入力
とし，生体機能モデルに含まれる変数につい
て，TecMLで指定される計算手順のどの部分
で計算されるかを指定する入力を与えるこ
とで，複雑な計算スキームでモデルを計算す
るプログラムを自動生成する．また，計算手
順の指定を変更することにより，どの変数を
微分計算で計算し，どの変数は定数として扱
うか等を柔軟に変更できるようになったた
め，実際の電気生理実験等で用いられる実験
プロトコルの計算に柔軟に対応可能なシミ
ュレーションプログラムを生成可能となっ
た． 
 

構築した CellCompiler の入出力 
 
(3)記述言語で記述された分布定数系モデル
に対する大規模並列プログラム自動生成シ
ステム 
 
細胞内や臓器全体の空間的な広がりを扱う
分布定数系モデルについては，phml や
CellML で記述された複数の生体機能モデル
で構成される分布定数系モデル記述入力に
対して，大規模な並列シミュレーションプロ
グラムを生成可能な機能も CellCompiler の
機能として実現した．分布定数系モデルの計
算スキームは一段階法に限定されるが，大規
模な心臓モデルにおける興奮伝播現象等が
計算可能となった．特に，本システムはプロ
グラムを生成するため，生成したプログラム
に対する用手的な修正が容易であり，さらに，
スーパーコンピュータ等の汎用性が低いハ
ードウェアに対しても，機種固有の最適化ツ
ールを利用した高速化などが実現しやすい．
なお，実現したツールは，全てウェブページ
にて一般に公開している． 

CellCompilerおよびTecMLのウェブページと 
ツールの実行画面 
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