
(

 

さ 55F

8 \ >[ 5 2 55F よ

8 \ ㌹ , ㌹

>[ 73& 73& 5 2

55F よ

ぜ

さ < F[ G F I F H ] H F
F F 8 H [ F & F F H \ F[

[ F I I^ H F F 8 \ >[ 5
F I 2 < F[ [ F I F 8 \ F HF _F F I FH [ ^
F H F FH [F , F I >[ [ [ I 73& FG ^ F \ F 73&
H < F[ F H F I F H F G^ \ H 5 F I 2 F [ [ I

HF H I IF F

├ ゝ

ゝ

┘

１．研究開始当初の背景> さ

┘ ┑ '

+ H F H F F ^ F

-&7&8-.2& 8&948-.

 
 



 

 2 

㈻

50F

55F

よ

50F 55F

50F 55F

よ

さ ㈻

よ さ

よ ぜ

∞

よ

┷

50F

55F ゝ

50F 55F

55F

よ

55F

55F

┘

55F

２．研究の目的>

55F ㍂

┷ 55F

┷

55F

55F よ ぜ

55F

ぜ

よ

よ

⒢

よ

ふⅤ ㈻

よ ㈻

55F 8 \ >[ 5

2

55F

３．研究の方法>
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４．研究成果>

（１）チロシンホスファターゼSiw14の機能

解析>
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①>プロテインホスファターゼ Siw14 は、プ

ロテインキナーゼNpr1と共に転写活性化因

子Gln3 の細胞内局在を制御する>
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②> プロテインホスファターゼPpz1とプロ

テインキナーゼ Sat4 または Hal5 も、リン

酸化を制御する事によって Gln3 の細胞内局

在を調節する> >
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③>転写活性化因子 Gln3 の細胞内局在及び

転写活性化能を制御するリン酸化部位の同

定> > >
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④>Gln3の核局在とTOR経路との関連性>
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（２）チロシン>PPase>PTP2、dual>->

specificity>PPase>MSG5の重複機能の解

析>
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（３）Dual-specificity>PPase>Yvh1の機

能解析>
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（４）発現プロファイルの比較による

PPase の細胞内機能の推定> >
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