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研究成果の概要（和文）：Sox9は発生期において様々な組織の発生に関与しているが、唾液腺発生におけるSox9
の制御因子については十分解析されていない。本研究では胎生期唾液腺を用いてSox9のChIP-seqを行い、Sox9の
転写制御機構について解析を行った。ChIP-seqでは760領域のSox9結合領域が検出された。結合領域にはSox 
dimer motifが濃縮されており、GO解析の結果からその近傍遺伝子には上皮管腔形成に関わる遺伝子が多く含ま
れていた。また遺伝子発現プロファイルとの比較では、これまで唾液腺形態形成に関与すると考えられていた複
数の遺伝子がSox9の制御下にある可能性が示された。

研究成果の概要（英文）：ox9 regulates many developmental processes. To identify genes that are 
regulated by Sox9 in salivary gland development, we performed Sox9 ChIP-seq in embryonic salivary 
gland. A total of 760 regions were detected as Sox9-associated genomic regions. Gene ontology 
analysis using Genomic Regions Enrichment of Annotations Tool showed that Sox9 peaks were 
significantly associated with genes related to epithelial tube formation. To confirm the integrity 
of Sox9 ChIP-seq analysis, we performed de novo motif analysis using whole Sox9 peaks. The consensus
 Sox dimer motif was identified as the top enriched motif. This motif was mapped to 45% of all Sox9 
peaks. Moreover, fifty genes overlapped between those up-regulated according to RNA-seq in embryonic
 salivary gland. In addition, several overlapping genes were involved in these exocrine glands’ 
development.

研究分野： 発生、再生

キーワード： 唾液腺　Sox9　転写因子

  ２版

令和

研究成果の学術的意義や社会的意義
これまで唾液腺発生研究については分枝形態形成メカニズムについて多くの報告がなされており、初期発生につ
いては不明な点が多かった。本研究でSox9は唾液腺においても組織特異的な結合領域を持つことで下流の遺伝子
発現を制御し発生過程における細胞分化を制御している可能性が考えられた。Sox9に着目した詳細な解析を進め
Sox9の作動様式を解明することで唾液腺発生メカニズムの解明が可能となると考えられる。
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:G BGTG G 9 0O G G EGPOSG 7OS X A AK O B BGTG G : EGSGJG 0 MG G :GSOP
BY PO B OYNOSG : EGSGS . COY GRO G O T L P TI O TGR KVO NKROGR IKRR XKVRGIKSKT

H XGR MOTMO GR KVO NKROGR IKRRY KX G ROLK OSK GTJ GL KX MOTMO KI S AIO KV -
- 	 . (
0O G G EGSGJG 0 AK O B BGTG G 9 GMGNGSG 8 KNG G :G B AG GYNO G 0 MG G

7 2NO G 3 G O : OYNOSG : EGSGS :GSOP . 2JI( XKM RG KY IXGTOGR Y XK
S XVN MKTKYOY GTJ YYOLOIG O T 1O INKS 1O VN Y KY 2 SS T - ) 	 . () (-

BGTG G 9 MG G 7 P 7 :G GYNOSG E GH INO E 7G G : G GS XG A EGY NGXG
BG GSG Y : 8XOa B 5 GJG B AG GO B 8T K B OYNOS XG NGXG AGO 8 NHG BY PO
B OYNOSG :. 6KTKXG O T L X N VOIGRR L TI O TGR YGRO GX MRGTJ LX S KSHX TOI Y KS
IKRRY G 2 SS T , - 	 .(
( AK O B 0O G G BGTG G 9 EGPOSG 7OS X A :G BGTG G : OYNOSG : EGSGS
. 4Y GHROYNSKT L S YK MOTMO GR P TI O TGR KVO NKROGR IKRR ROTK YOTM G HO KTMOTKKXKJ

N Y Y KS 1O INKS 1O VN Y KY 2 SS T , (- 	 .
) 7 YNOT :GTK : O GS E E YNOS XG : A O 3 0 GO K B AG G B 8JG B 5 POO
A 8NGXG 7 BGTG G 9 BY XG 2NO G 3 OYNOSG : 1GHG : :GSOP . , O X I6
VX S KY H TK MX N NX MN K^VGTYO T L MX N VRG K IGX ORGMK 5XKK GJOI 1O R KJ
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Motif score: 
Sox dimer motif % of peaks 

containing the Sox 
dimer motif
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2. 	 Sox9
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