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研究成果の概要（和文）：　本研究では、脊椎動物の祖先種で起きたゲノム倍化により生じた重複遺伝子（パラログ）
に注目して、脊椎動物の発生調節に頑健性を与える機構とその進化的起源の解明を試みた。Nr2fパラログ群については
、Nr2f1とNr2f2、Nr2f5、Nr2f6の4つが眼や脳で部分的に重複して発現し、特にNr2f1とNr2f2の間では、ゲノム倍化前
の祖先遺伝子に由来する３ペアのエンハンサーが未だに保存されていることを発見した。Pax2とPax5のパラログペアに
ついては、両者の間で発現補完に働くエンハンサーの祖先型配列を、脊椎動物の祖先種に近縁なナメクジウオに同定し
た。

研究成果の概要（英文）：In this study, we attempted to reveal molecular mechanisms that confer robustness 
to vertebrate development, and its evolutionary origin, by studying the regulation of paralogs generated b
y ancient whole genome duplications. In case of Nr2f-paralogs, we found that Nr2f1, Nr2f2, Nr2f5 and Nr2f6
, show partially overlapping expression in the eye and brain, and three pairs of enhancers generated by th
e genome duplication are still conserved between Nr2f1 and Nr2f2. Regarding Pax2 and Pax5 paralogs, an anc
estral-type sequence of their expression-compensation enhancers was identified in the cephalochordate amph
ioxus.
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