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研究成果の概要（和文）：ε-ポリ-L-リジン（ε-PL）は、25～35残基のL-リジンが直鎖状につながったホモポリアミ
ノ酸であり、放線菌Streptomyces albulus NBRC14147によって生産される。S. albulus NBRC14147のドラフトゲノム解
析を行いリジン生合成経路の各種遺伝子を同定したところ、複数のisozyme遺伝子が存在することを見出した。RT-PCR
によって、これらisozyme遺伝子の転写量を評価したところ、一次代謝特異的あるいは二次代謝特異的に機能するisozy
me遺伝子が存在することを明らかにした。

研究成果の概要（英文）：ε-Poly-L-lysine (ε-PL), consisting of 25-35 L-lysine residues, is produced by 
Streptomyces albulus NBRC14147. Since ε-PL is produced as a secondary metabolite, high transcript levels 
of the ε-PL synthetic gene are observed during late-growth phase. Interestingly, however, the transcript 
level of the aspartokinase gene (ask gene) was low in the late-growth phase, although aspartokinase is a 
rate-limiting enzyme in the L-lysine biosynthetic pathway (DAP pathway). A draft-genome sequencing of S. 
albulus NBRC14147 revealed that this strain has isozyme genes involved in the DAP pathway. In addition, 
RT-PCR analysis demonstrated the growth-phase dependent operation of the isozyme genes.

研究分野： 応用微生物学

キーワード： 生合成
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