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研究成果の概要（和文）：マウス脳から神経細胞を取り出し、発達障害・精神疾患であるプラダーウィリー症候群の原
因とされるノンコーディングRNAを特異的にノックダウンした。コントロールの神経細胞と、ノックダウンした神経細
胞（プラダーウィリー症候群と近似した状態）からそれぞれRNAを回収し、次世代シークエンスによる網羅的解析を行
った。その結果、いくつかの遺伝子とマイクロRNAの発現に有意に差があることを見出すことができた。

研究成果の概要（英文）：Brain-specific non-coding RNA (ncRNA) responsible for the pathogenesis of 
Prader-Willie syndrome, a rare developmental/mental disorder, was knock-downed in the primary cultured 
neurons obtained from wild type mouse brain. Then we compared the global transcriptome between control 
and knock-downed neurons by next-generation sequencer. As a result, we found that the expressions of 
several genes and miRNAs were significantly changed in knock-downed neurons. Our finding suggested that 
transcriptional changes in these genes/miRNAs in knock-downed neurons could be related to the etiology of 
Prader-Willie syndrome.

研究分野： 分子生物学

キーワード： ノンコーディングRNA
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