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研究成果の概要（和文）：Dnm3os KOマウスのDNAアレイ分析で発現量が大きく変化した遺伝子は少数であったが
Nrip1はmiR-214の標的配列を持つと予想され表現型への関与が予想された。ETAR遺伝子座へのマイクロRNA KI動
物の成体でドキソルビシンによる心筋障害が顕著に抑制される機序には神経堤細胞(NCC)の関与が示唆されたの
で、胎仔の心臓からNCC由来細胞を得て単一細胞遺伝子発現解析を行った。その結果、NCC由来物には心臓平滑筋
に寄与する集団とKit、Sox10、およびPax3を発現する集団が認められた。後者は心臓前駆細胞様であり、心筋傷
害からの保護に寄与する可能性が考えられた。

研究成果の概要（英文）：In Dnm3os Knock-out mice, Nrip1 mRNA was increased and this gene was 
considered as a candidate for the target of miR-214. In vitro analysis suggested Nrip1 may 
contribute to the phenotypes such as decreased size observed in the KO mice. Doxorubicin (Dox) 
induced myocardial injury and this was suppressed by knocking in miR-199a/214 into the Ednra locus. 
Because the participation of neural crest cell (NCC) was suggested for the rescue mechanism of 
myocardium injury, NCC derived embryonic heart cells were collected and subjected to the single cell
 transcriptome analysis. In these cells, some expressed several smooth muscle cell markers, and a 
few cells expressed progenitor cell markers such as Kit, Sox10, and Pax3. The latter cells were 
expected to contribute to the protection from myocardium injury.

研究分野： 分子形態形成

キーワード： micro RNA　miR-199a　miR-214　形態形成　心筋線維化
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